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VARIABILITATEA GENETICA INTRASPECIFICA LA SALVIA SCLAREA L.
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Analiza spectrelor electroforetice obtinute in rezultatul PCR cu primerul RAPD - A3 pentru 28 genotipuri de salvie
a permis constatarea unei heterogenitati inalte a materialului ameliorativ studiat, care reflecta structura genotipica com-
plexa a liniilor si hibrizilor inclusi in cercetare. La nivelul genomului de salvie, cea mai Inaltd frecventa a fost relevata
in cazul fragmentelor A3sso A37s0, A3700 $1 A31050. in acelasi timp, o frecventa scazuta s-a atestat in cazul ampliconilor
A3.00, A3s50, A3g00 $1 A31450. in cadrul cercetarii au fost eviden‘giati 4 ampliconi (A3400, A3us50, A3gs0 $1 A3145o) SpeCiﬁCi
hibridului [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x (0-57S5 x 0 - 21S4)Fg] F, si ampliconul A3,75¢Specific hibridu-
lui [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11] Fy, care ulterior pot fi utilizati in elaborarea markerilor moleculari.
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INTRASPECIFIC GENETIC VARIABILITY OF SALVIA SCLAREA L.

Analysis of electrophoretic spectrum of RAPD - A3 primer for 28 genotypes of sage, has revealed a high hetero-
geneities, reflecting genotypic structure lines and hybrids included in the research. The highest frequency was observed
for A3ss0 A3750, A3700 51 A31050 amplicons, also, the low frequency in the case of A3400, A3ss0, A3g00 i A31450 amplicons.
The [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x (0-57S5 x 0 - 21S4)Fg] F, reveals 4 specific amplicons (A3400, A3as0,
A3gs50 si A31450) and one specific amplicons - A3, for [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11] F4, which can
then be used to develop molecular markers.
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Introducere

Polimorfismul genetic reprezinta diferentele genetice care stau la baza variatiilor in cadrul speciilor. In
acest aspect, organisme cu genotipuri individuale, care se deosebesc dupa o serie de calitati distincte, coexista
in cadrul unei populatii, in calitate de membri egali. In practici este dificil si se cunoasca frecventa cu care
este mentinutd o anumitd aleld prin mutatie. Se considera ca existd un polimorfism, dacd cea mai comuna
aleld pe un locus are o frecventa < 99%.

Utilizarea markerilor moleculari in ameliorare, initial a proteinelor, iar mai tarziu a ADN-ului, s-a dovedit a
fi utild in estimarea variabilitatii genetice [1]. Un marker genetic este un caracter cu transmitere ereditard cu
alele usor de cunoscut, care implica un polimorfism Ce poate fi usor detectabil [8]. Se considerd ca markerii
polimorfici sunt cei mai valorosi. Astfel, markerii moleculari au o importantd deosebita in aprecierea compo-
nentei ereditare a organismului si reprezinta principala forta motrice a ameliorarii.

Analiza unui numar considerabil de loci in diferite regiuni ale genomului poate fi realizatd prin analiza
RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA), care reprezintd o varietate a reactiei PCR, cu utilizarea de
primeri arbitrari. In general, se folosesc primeri cu 10 nucleotide si cu un continut in GC de cel putin 50%.
Optimizarea protocolului RAPD poate fi o problema dificild; modificarea componentelor de reactie sau a
programului utilizat la amplificare are consecinte imprevizibile [10].

Tehnica RAPD reprezinta o solutie relativ simpla si rapida de relevare a variabilitatii genetice. RAPD este
utilizat pentru screening-ul primar al materialului initial de ameliorare [11] in scopul identificarii de markeri
moleculari, cu perspectivi in selectia caracterelor de interes economic [4,5]. In ultimul timp, metoda a fost
folosita cu succes si in evidentierea polimorfismului intraspecific.

Markerii RAPD au un caracter dominant cand sunt cercetati in descendentd. Aceasta rezulta din faptul ca
un fragment amplificat este prezent in gel (ca o aleld dominanti A) sau absent (ca alela recesiva a). in analiza
descendentilor, un fragment este observat in stare homozigota (analog cu AA), fiind amplificat atat ADN-ul
de la un parinte, cat si de la celalalt, sau in stare heterozigota (analog cu Aa), cand este amplificat numai
ADN-ul provenit de la unul din parinti, celalalt prezentand un polimorfism caracterizat prin absenta fragmen-
tului. In stare heterozigoti, absenta fragmentului de la unul din parinti este mascati de prezenta benzii dato-
ratd fragmentului amplificat de la celalalt parinte. in cazul markerilor codominanti (in care fiecare parinte
poseda o banda distincta, pe care celalalt nu o posedd), starea heterozigota (AB) in descendenta (prezenta
ambelor benzi in F;) poate fi deosebita de starile homozigote (AA) si (BB) [2]. Cercetarile au demonstrat ca
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95% din fragmentele RAPD se comportd ca markeri dominanti (un singur fragment amplificat distinctiv la
unul sau la ambii parinti si descendenti) si sub 5% se comporta ca markeri codominanti [12].

In lucrarea de fata s-a propus ca scop relevarea particularititilor genetice pentru un sir de linii consangvi-
nizate si hibrizi de Salvia sclarea L. din colectia de plante medicinale si aromatice a IGFPP, ASM, prin apli-
carea metodei RAPD-PCR.

Material si metode

Materialul de studiu reprezinta 13 hibrizi de Salvia sclarea L. si formele parentale ale acestora [6]. Geno-
tipurile au fost oferite de Centrul Genetica si Ameliorarea Plantelor Aromatice si Medicinale de la Institutul
de Geneticd, Fiziologie si Protectie a Plantelor, ASM.

Extractia ADN-ului din frunzulite de salvie s-a realizat dupa metoda standard (CTAB). Amplificarea a
fost efectuata cu primerul RAPD - A3 (5 CCCGTCAGCA 3°) [7]. Aceasta s-a realizat intru-un mediu de 15 pl,
cu compozitia: 50 ng ADN, 200 pIM dNTP de fiecare tip, 0,4 - 0,6 pIM primer, 1 unitati/pe reactie Dream
Taq DNA Polymerase, in solutie tampon corespunzatoare si 2,5 mM MgCl,; [7].

Pentru amplificare a fost utilizat urmatorul program [6]:

« predenaturare — 3 minute la 95°C, urmata de 35 de cicluri, fiecare incluzand etapele:

v’ denaturare — 45 secunde la 95°C
v’ fixarea primerilor — 1 minut la 34-36°C
v’ extensie — 1 minut la 72°C

« extensia finald — 5 minute la 72°C.

Ampliconii s-au evidentiat prin electroforeza in gel de agaroza 1,4% si au fost notati conform primerului,
asociat cu dimensiunea ampliconului.

Rezultate si discutii

In procesul de obtinere a hibrizilor cu productivitate inalti, evaluarea polimorfismului genetic prezinti 0
importanta deosebita in scopul aprecierii diversitatii genetice si descrierii formelor parentale. Analiza RAPD
a formelor cercetate a permis constatarea heterogenitatii materialului ameliorativ dupa numarul de locus-uri,
dimensiune si continut. Benzile polimorfe depistate la formele investigate, in baza primerilor arbitrari testati,
pot fi analizate in scopul elaborarii unor markeri moleculari pentru identificarea acestor genotipuri [4].

Dintre cele 28 genotipuri cercetate, primerul A3 a pus 1n evidentd produse ale amplificarii in cazul a
18 genotipuri, 9 hibrizi si 10 forme parentale (Tab.1).

Tabelul 1
Rezultatele amplificarii cu RAPD-AS3 la formele cercetate
o ) N Benzi atestate
3 Primerul @
R foelleolileolliolleolieolielle]
f- A3 N lelielilslieoliielifslif lieolleolileolleolieollieolleolieollieolliel o)
zZ — | H[(OINMNOW I O I OO O |O|
Z | N[N|A|A|[A|A|[AdA[OO|0 (0|~ |INOIOWItT|IT|M
FORME PARENTALE
1. | (V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; 11 1]2lo[1[2lo[2]2]ofol1]1]ol1]1]0l0]1
2. | (M-55+13054 x (K-44 x L-15)F, 8 |o/1/o/1]0lolol1]olol1]1l0]l1]10]0l1
0-47)Fs
3. | (0-57S5 x 0-2154)F4 6 |0/olojololo[1[1]1/0ol2]1]0l1]0]0l0]0
4. | Crp.11511 1 |ololololololololololol1]0l0]0]0l0]0
5. | Crp. 160 511 6 |0/olojololo[1[ol1/olol1/0ol1]1]0l0]1
6. | (K-36 x 0-41)F20-19)F1 x L-15)Bs 3 (o/ololololo[1[o[1]olo[1]0]0l0l0]0]0
7. | (M-69 429-82 S3 x 0-40 S5)F; 9 lolololalal2]1lol2lolol1]olol1]1]0]1
g, | (K-50)Fsx 5 1122(102+113)F, 1210l1lolol2l2l2l2/1l0lol1]1]lo]1]1]1]1
K-43)F,
9. (L'fig(;X0'41)':2"0'19)':1"0'22)84" 7 |olojol1]0/o]1]0[1]0|0|1|1]0|1]1]0]0
(5-1122 528 S3 x (Rubin x S-786)F; x
10.| (0,33 53 % L-15)En)F, 10/0]1/o0lol1|ol2]lo|1]olo|1]1lo0]1]1|1]2
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HIBRIZI
[S.s.Turkmen/N S7 x (K-36 x0-41) F, x
1. 0-19)F, x 0-22) B4 X L-15)Fs] F; 711/0{1/0{0{0|21j1{0j1|1{0|0f1{0(0|0fO
[S.s.Turkmen/N S7 x (S-1122 528 S3 x
2. K-50) F, X 0-48 )Fe] F 6 |1/0/1/0[{0/1/0[1{0|/0l1{0|0|1/0[{0|0|O
3 [S.s.Turkmen/N S7 x (Rubin x S1122 5 (110l 1l0lololol1lolol1lolol1lolololo

9S3)F; x (0-56 x V-24) F,)] F-
[(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x
4. | (5112252883 x S.s.Tian-Shan/sud) Fsx | 6 |1/ 0| 1[0/ 1{0[0|1|0[0[1|/0|0[1|/0[0[0|0
S.s.Tian-Shan/sud)B5 F,

[ (V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p.
160 S11] F,

[M-69 655 S9 x (K-36 x0-41)F20-
19)F1 x L-15)B5] F1

7. | [Cr.p.11S11 x (S.s.Turkmen/NS7]F1 | 2 |0/ 0[0|/0|0[0|/0|0|0|0O|1|0[0|1|0[0|0|O
[(K-36 x 0-41) F, x 0-19)F; x 0-22) B4 x
8. | L-15)] F; x (M-44S4 x L-15) F;x L-15)] | 2 | 0| 0[0|0| 0| 0|0/ 0| 0|0O|1|0[0|1|0[0|0|O
B6] F,

[(K-50)Fs x S 1122(102+113)F,
K-43)F, x (0-57S5x0-2154)Fs] F,

Numarul cel mai mare de ampliconi, in cadrul liniilor parentale, s-a constatat la (K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x
K-43)F,, in cazul hibrizilor la [S.s.Turkmen/N S7 x (K-36 x 0-41) F, x 0-19)F; x 0-22) B4 x L-15)F]F;.
Astfel, dintre fragmentele analizate, cea mai mare frecventd o prezintd ampliconii A3sso, A3700, A3750, A39s0
s1 A31050.

Un numar scazut de fragmente de amplificare este atestat la hibrizii [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; X
Cr.p. 160 S11]F;, [M-69 655 S9 x (K-36 x 0-41)F5.19)F1 x L-15)B5]F; si [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F;, x
K-43)F, x (0-57 S5 x 0-21 S4)Fg]F» Aceste rezultate ar putea fi explicate prin faptul ca majoritatea regiuni-
lor amplificate de primerul A3 prezinta un caracter de tip codominant [3].

O particularitate deosebita a fost determinata de aparitia a doua benzi specifice (800 pb): prima in cazul
hibridului [S.s. Turkmen/N S7 x (K-36 x 0-41)F, x 0-19)F; x 0-22) B4 x L-15)F;] F; si a doua banda speci-
fica (400 pb) prezenta la forma parentala (K-36 x 0-41)F, x 0-19)F; x 0-22) B4 x L-15) Fg, care ulterior pot
fi utilizati in elaborarea markerilor moleculari.

Rezultate complexe integrale au fost relevate pentru 3 grupuri genetice, care includ hibrizii: [(\V-24-86
809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11]F;, [M-69 655 S9 x (K-36 x 0-41)F20-19)F1 x L-15)B5]F;, [(K-50)Fs x
S 1122(102+113)F, x K-43)F4 x (0-57 S5 x 0-21 S4)Fg]F, si formele lor parentale. Acestea au fost cercetate
sub aspectele privind polimorfismul genetic, mostenirea produselor de amplificare, precum si distanta genetica.

Polimorfismul genetic. Profilul hibrizilor de salvie si al formelor parentale ale acestora, obtinut cu pri-
merul A3, a prezentat 18 ampliconi, care au fost pusi in evidenta de spectre electroforetice heterogene atat
dupa dimensiune, care se includ in limita de valori ale greutatii moleculare 350-2100 pb, cat si dupa intensi-
tatea fluorescentei, aceasta sugerand cantitati diferite ale produsului de amplificare (Tab.1).

In baza analizei spectrelor electroforetice se constatd ca un nivel inalt al diversititii genetice este atestat
in cazul genotipului matern (V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F;, M-69 655 S9 si patern (Cr.p. 160 S11, (K-36 x
0-41)F20-19)F1 x L-15)B5, (0-57 S5 x 0-21S4)Fs) — criteriu important in formarea combinatiilor hibride de
perspectiva.

Rezultatele pentru hibridul [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11] F; si formele parentale pre-
zinta 13 ampliconi cu masa moleculara de 350-2100 pb — linia materna releva 11 benzi, forma paterna — 6 benzi
si F1 — 2 ampliconi. A fost obtinut un fragment specific de 1750 pb.

Analiza RAPD a hibridului [M-69 655 S9 x (K-36 X 0-41)F 19)F1 x L-15)B5] F; si a formelor parentale
a determinat prezenta a 11 ampliconi cu masa moleculara cuprinsa intre 450 si 2100 pb. Linia maternd pre-
zinta 7 fragmente, un total de 3 benzi sunt in cazul formei paterne, hibridul — 5 ampliconi. La linia paterna
lipsesc fragmentele de 160, 650, 500 si 450 pb, prezente la genotipul matern, iar la forma F lipsesc compo-
nentii electroforetici de 1050 si 700 pb, prezenti la parinti.
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Hibridul [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x (0-57 S5 x 0-21 S4)Fg] F, si formele sale parentale
se caracterizeaza prin 14 componenti polinucleotidici cu dimensiuni de la 350 la 2000 pb, linia materna re-
leva 12 benzi, forma paterna — 6 benzi si 2 ampliconi — hibridul analizat. La linia paterna au lipsit ampliconii
de 2000, 1500, 1450, 650, 500, 450, 400 si 350 pb, prezenti la genotipul matern, iar la forma hibrida au lipsit
fragmentele de 1050, 950, 850 si 700 pb prezente la parinti. S-au evidentiat 4 ampliconi specifici: A3400, A34s0,
A36s0 51 A31450.

Mostenirea ampliconilor. Produsele amplificarii ADN evidentiate in spectrele electroforetice obtinute au
fost studiate in descendentd, fiind evidentiat modul de mostenire a fragmentelor identificate.

Cadrul de mostenire pentru hibridul [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11] F; si a formelor pa-
rentale (Tab.2.) evidentiaza la genotipuruile formelor parentale ale hibridului 5 ampliconi comuni de 1050,
700, 550, 500 si 350 pb, dintre care niciunul nu este mostenit de hibrid.

Tabelul 2
Mostenirea produselor amplificarii ADN la salvie, cu A3

o | g | p1| [(v-24-86809 53033 | M-69 655 SO x (K-36 x 0-41) (10[2(5323:22 )’(( i%é y
S6)F;x Crp. 160 S11]Fy | F20-19)F1X L-AS)BS] F1 | o /e 0t ' 2

+ |+ | - 5 2 4

- - + 1 4 0

+ | - |+ 1 0 0

-+ |+ 0 0 2

+ | - | - 3 4 8

= |+ | - 1 0 0

P + + 0 1 0

Linia paternd prezinta lipsa fragmentului A37so, prezent la forma materna, care a fost mostenit in F; De
asemenea, in cazul liniei paterne au lipsit ampliconii de 2100, 2000, 1600 si 1500 pb, prezenti la genotipul
matern. In acelasi timp, hibridul a mostenit ampliconul A3gs, de la forma paternd, acest fragment nefiind
observat la linia maternd. De asemenea, se releva ampliconul A3;75, care nu este prezent la niciuna dintre
formele parentale, dar care se manifesta la forma hibrid.

In cazul hibridului [M-69 655 S9 x (K-36 x 0-41)F,0.10)F1 x L-15)B5] F; s-au identificat 2 fragmente de
1050 si 700 pb prezente la ambele forme parentale, care nu au fost mostenite de hibrid. in acelasi timp, frag-
mentul de 850 pb prezent la ambele forme parentale este mostenit si de hibrid, care evidentiaza 4 fragamente
noi ce 1ipS€SC la périn‘gi, §1 anume: A32100, A31500, A3750 $1 A3550.

Analiza RAPD a hibridului [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x (0-57 S5 x 0-21 S4)Fg] F;, si a
formelor parentale (Tab.2) arata lipsa a doua fragmente — A3sso $i A3750 — la linia materna, acestea fiind pre-
zente la forma paternd, care au fost mostenite de forma hibrida. In acelasi timp, 4 fragmente — A37q0, A3gso,
A3gs0 $1 A31050 — prezente la parinti nu au fost remarcate la hibridul analizat.

Distanta genetica. Rezultatele obtinute cu primerul RAPD-A3 au relevat un polimorfism pronuntat, de-
terminat atat de genotip, cat si de modul de transmitere in descendenta a ampliconilor. Astfel, pentru descrie-
rea complexa a formelor de salvie cercetate, au fost calculate matricele similaritatii genetice.

In continuare, in baza instrumentului Unweighted Pairwise Group Method with Arithmetic mean — UPGMA
(http://genomes.urv.cat/UPGMA/index. php) [9], matricele au fost examinate prin analiza clusteriana. UPGMA
permite constructia dendrogramelor prin combinarea genotipurilor (grupurilor de genotipuri) in baza valori-
lor distantei genetice.

Datele obtinute au fost utilizate la elaborarea dendrogramelor de repartitie a genotipurilor de salvie in baza
produselor amplificarii (Fig.1).

Metoda de analiza se bazeaza pe calcularea coeficientului Jaccard (Tanimoto).

Studiul relatiilor intraspecifice in baza ampliconilor evidentiati prin RAPD-PCR la hibrizii de salvie a
relevat prezenta a 2 clustere de baza (Fig.1).
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Fig.1. Dendrograma de repartitie a genotipurilor de salvie in baza produselor
amplificarii cu primerul RAPD-A3: (A) formele parentale, (B) hibrizi:

A. [S.s.Turkmen/N S7 x (K-36 x0-41) F, x 0-19)F; x 0-22)

c. (V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; B4 x L-15)F¢g] F,

e. (M-55+13054 x (K-44 x L-15)F, x 0-47)F, B. [S.s.Turkmen/N S7 x (S-1122 528 S3 x K-50) F; x

f. (0-57S5 x 0-21S4)F, 0-48 )Fq] F1

h. (51122 528S3 x S.s.Tian-Shan/sud)Fs x S.s.Tian- D. [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x (Rubin x S1122
Shan/sud)Bs 9S3)F1 x (0-56 x V-24)F1)F7 ] F4

i. Crp.11S11 E. [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F- x (51122 52853 x

j. Cr.p.160S11 S.s.Tian-Shan/sud) Fs x .S.s.Tian-Shan/sud)B5 ]F,

k. (K-36 x 0-41)F20-19)F1 x L-15)Bs G. [M-69 655 S9 x (S-1122 528 S3 x (Rubin x S-786)F; x

I. (M-69 429-82 S3 x 0-40 S5)F; (0-33 S3x L-15) F7) F7] F4

m. (K-50)Fsx S 1122(102+113)F x K-43)F, I. [M-69 655 S9 x (M-69 429-82 S3 x 0-40 S5)F7] F1

n. (K-36 x 0-41)F,x 0-19)F; x 0-22)B4 x L-15) K. [(K-36 x 0-41) F, x 0-19)F; x 0-22) B4 x L-15)] F7 X

0. (5-1122 528 S3 x (Rubin x S-786)F; x (0-33 S3 x (M-4434 x L-15) F1 x L-15)] B6] F,
L-15)F,)F, L. [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, X (0-57S5 x

0-21S4)Fg] F,

Primul claster este caracterizat prin prezenta urmatorilor hibrizi: [S.s. Turkmen/N S7 x (K-36 x 0-41) F;, x
0-19)F; x 0-22) B4 x L-15)Fg] Fy, [S.s.Turkmen/N S7 x (S-1122 528 S3 x K-50) F; x 0-48 )F¢] F; si [(V-
24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x (Rubin x S1122 9S3)F; x (0-56 x V-24)F,)F;] F;. Acestia prezinta o similari-
tate genetica de 70-80%.

Clasterul 2 include [M-69 655 S9 x (M-69 429-82 S3 x 0-40 S5)F7] F1, [(K-36 x 0-41) F, x 0-19)F; X
0-22) B4 x L-15)] F7 x (M-44S4 x L-15) F; x L-15)] B6] F;si [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x
(0-57S5 x 0-21S4)Fg] F,, care prezinta o similaritate genetica de 100% (Fig.1).

In acelasi timp, doi dintre hibrizi [(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x (Rubin x S1122 9S3)F; x (0-56 x V-
24)F)F;] F1si[(V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x (S1122 528S3 x S.s.Tian-Shan/sud) Fs x S.s.Tian-Shan/
sud)B5 ]F; sunt evidentiati in afara grupurilor obtinute (Fig.1).

Rezultatele pentru liniile parentale de salvie au relevat prezenta a 3 clustere (Fig.1).

Hibridul de prima generatie [M-69 655 S9 x (S-1122 528 S3 x (Rubin x S-786)F; x (0-33 S3 x L-15) F;)
F;] a demonstrat asemanari Tnalte cu formele sale parentale, ¢ V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; si & (51122
528S3 x S.s.Tian-Shan/sud)Fs x S.s.Tian-Shan/sud)Bs care se evidentiaza prin distanta genetica cea mai
mare — 0,909, fiind situate la cea mai mare distanta.

Hibridul [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x (0-57 S5 x 0-21 S4)F,] F, prezintd asemanari inalte
cu formele sale parentale, @ (K-50)F5x S 1122(102+113)F, x K-43)F, si & (0-57S5x0-21S4)Fg Acestea pre-
zinta o distanta genetica de 0,7 si sunt evidentiate in clustere diferite.
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Concluzii

Analiza spectrelor electroforetice ale ampliconilor RAPD-PCR la 28 genotipuri de salvie cu primerul
RAPD-AS3 a permis relevarea unei heterogenitati inalte a materialului ameliorativ studiat.

Cel mai mare numar de fragmente de amplificare este pus in evidenta la forma parentala (K-50)Fsx S 1122
(102+113)F;, x K-43)F,, in cazul hibrizilor la [S.s. Turkmen/N S7 x (K-36 x 0-41) F, x 0-19)F; x 0-22) B4 x
L-15)Fg]F;.

Cel mai mic numar de fragmente este atestat la hibrizii [(\V-24-86 809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11]F,
[M-69 655 S9 x (K-36 x0-41)F5.10)F1 x L-15)B5]F; si [(K-50)Fs x S 1122(102+113)F, x K-43)F, x (0-57
S5 x 0-21 S4)Fg]F,. Aceste rezultate ar putea fi explicate prin faptul ca majoritatea regiunilor amplificate de
primerul A3 prezinta un caracter de tip codominant.

Au fost Stablll!:l 4 ampliconi RAPD (A34oo, A3450, Ass0 si A31450) SPECiﬁCi hibridului [(K-SO) Fsx S 1122
(102+113)F, x K-43)F, x (0-57S5 x 0 - 21S4)Fg] F; si un amplicon — A3;75, specific hibridului [(V-24-86
809 S3 x 0-33 S6)F; x Cr.p. 160 S11] F; Acestia pot fi utilizati ulterior la elaborarea markerilor moleculari.

La nivelul genomului de salvie sunt evidentiati ampliconii A3sso, A3750, A3700 $i A31050 Cu cea mai inalta
frecventd. Ampliconii A3400, A3es0, A3g0o $1 A31450 prezinta frecventd scazuta, sugerand in acelasi timp asupra
unui grad inalt de specificitate genotipica.
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